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Intervista a Stefano Biffani, ricercatore Cnr

La genomica accelerera
Il mighoramento genetico

di Carlo Borrelli

Tra 1 propri obiettivi il progetto Big ha anche quello
di costituire una biobanca di materiale seminale
maschile ed embrioni. Biffani: l'idea tien conto
dellesigenza di perseguire la sostenibilita
e di garantire il reddito dellallevatore

11 onostante siano passati
quasi trecento, gli attuali
programmi di migliora-
mento genetico si basa-

no ancora su quanto messo in pratica

per la prima volta da Sir Robert Bakewell,
un allevatore di ovini e bovini da carne
delllnghilterra centrale. La ricetta era
molto semplice ma efficace: raccogliere
dati sulle performance dei suoi animali
e sulla base di queste informazioni sce-
gliere solo alcuni riproduttori e utilizzarli
sulla mandria. Questo & quello che per
anni & successo e staancoraavvenendo
in tutte le popolazioni di animali da reddi-
to, con risultati estremamente positivi in
termini di miglioramento delle produzioni

e della funzionalita".

Sono le parole di Stefano Biffani, ri-

cercatore presso l'lstituto di biologia e

biotecnologia agraria (Ibba-Cnr) che ci

ha illustrato il nuovissimo e innovativo
progetto di miglioramento genetico
denominato Big.
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In minor tempo

“Negli ultimi 15 anni — aggiunge Biffani
- le cose sono migliorate ancora di piu
a seguito dell'introduzione di metodo-
logie e tecniche di laboratorio che ci
hanno permesso di vedere meglio e
con pil precisione cosa regola le pro-
duzioni animali: il genoma. La possibi-
lita di ottenere attraverso un semplice
campione biologico migliaia di informa-
zioni sulla struttura del genoma di ogni
singolo individuo (genotipo) ha permes-
so di ottenere in minor tempo, stime del
valore genetico degli animali ancor piu
accurate. Una stima piu accurata in mi-
nor tempo vuol dire maggior progresso
genetico”.

La genomica é stata inizialmente uti-
lizzata nel bovino da latte, con risultati
davvero impressionanti.

"Oggi, tutte le popolazioni bovine da
latte utilizzano la genomica ai fini se-
lettivi e i risultati sono sotto gli occhi
di tutti — aggiunge Biffani - basti dare
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Stefano Biffani, ricercatore
presso l'lstituto di biologia e
biotecnologia agraria del Cnr

un'occhiata a quanto avvenuto, anche
in Italia, nella Frisona, nella Bruna e nella
Pezzata Rossa, solo per citarne alcune”.

Il “ritardo” nel miglioramento
genetico della bufala

Nelle altre specie la genomica e arri-
vata dopo, come nel caso della specie
bufalina.

“I motivi del ritardo sono di diverso tipo;
ci sono aspetti — spiega il ricercatore
- legati alla fisiologia della specie, in
particolare per quanto riguarda la ri-
produzione. Nonostante la bufala sia
un animale poliestrale si riconosce un
andamento stagionale e molte aziende,
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soprattutto nelle bufale primipare, utiliz-
zano tecniche di de-stagionalizzazione.
Poi ci sono gli aspetti legati all'utilizzo
della monta naturale, ancora molto pre-
sente, e al numero non elevato di tori
in fecondazione naturale. Infine ci sono
anche aspetti legati all'obiettivo di se-
lezione che e sempre stato focalizzato
verso la produzione (tabella 1)".

In relazione all'obiettivo di selezio-
ne possiamo affermare che a parti-
re dal 2018 ci sono stati dei grandi
cambiamenti.

“Per quasi 30 anni — afferma Biffani - la
selezione nella Bufala mediterraneaita-
liana & stata focalizzata solo sulla pro-
duzione senza considerare tutti gli altri
caratteri. Questo approccio € cambia-
to nel 2018 quando e stato introdotto

Tabella 1 - Alcuni aspetti legati
alla fisiologia della specie

Stagionalita riproduttiva
Utilizzo monta naturale
Numero di tori in FA limitato

Obiettivo selettivo focalizzato fondamentalmente
sui kg di latte

Fonte: Stefano Biffani, Fieragricola Verona 2024

l'indice Ibmi, un indice aggregato il cui
obiettivo era migliorare non solo le pro-
duzioni, favorendo la qualita e quindi la
resa in mozzarella, ma anche la funzio-
nalita della mammella e dell'apparato
locomotore. Infine, il cambiamento piu
grande: il progetto Big e l'inizio dell'ap-
plicazione della genomica anche alla
bufala mediterranea”.

Il progetto

Il progetto Big, di cui Anasb & capofila
insieme al dipartimento di Medicina ve-
terinaria e produzioni animali (Dmvpa)
dell'Universita Federico Il di Napoli,
rientra nell'ambito del programma di
Sviluppo rurale nazionale biodiversita
(sottomisura 10.2) del Ministero delle
politiche agricole alimentari e forestali
(Mipaaf).

Al progetto collaborano anche ['lsti-
tuto di biologia e biotecnologia agra-
ria (Ibba) del Consiglio nazionale delle
ricerche (Cnr), I'lstituto zooprofilattico
sperimentale del mezzogiorno (Izsm),
del Consorzio incremento produttivo
allevamenti bufalini (Cipab) e il diparti-
mento di Agronomia animali, alimenti,
risorse naturali e ambiente (Dafnae)
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Il futuro nel presente

Usare i genotipi nella valutazione
genetica della Bufala mediterranea
italiana & possibile.

Cosa puo fornire?

- indici pit accurati per maschi con
figlie e fenotipo;

- indici piu accurati per bufale con fe-
notipo, I'accuratezza aumenta all'au-
mentare del numero di soggetti con
fenotipo e genotipo;

- valutazione per soggetti giovani e
con genotipo;

- verifica delle parentele e/o asse-
gnazione dell'individuo al padre piu
probabile.

(Fonte: Stefano Biffani, Fieragricola
Verona 2024)

dell'Universita di Padova.

"E un progetto complesso ma innova-
tivo — sottolinea Biffani - che ha come
scopo il miglioramento genetico di ca-
ratteri innovativi legati alla resistenza/
resilienza a patologie (brucellosi, tuber-
colosi, paratubercolosi), alla sostenibi-
lita ambientale (efficienza alimentare,
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emissioni in atmosfera), alla qualita
delle produzioni (caseificazione), alla
valorizzazione della produzione della
carne come prodotto secondario (ad
esempio muscolosita e Bes) e il man-
tenimento della variabilita genetica
nella razza Bufala mediterranea italia-
na attraverso il controllo dell'inbree-
ding e la costituzione di una bioban-
ca di materiale seminale maschile ed
embrioni. Tutti aspetti che per la prima
volta vengono affrontati nella specie
bufalina”.

Grazie a Big, sono gia stati genotipiz-
zati quasi 4500 soggetti, dei quali cir-
ca 400 maschi e oltre 4000 femmine,
distribuiti in aziende iscritte al Libro
genealogico Anasb.

Nuove metodologie per i bufali

"Grazie a questi genotipi - aggiunge il
nostro interlocutore - € stato possibile
applicare una delle piu innovative me-
todologie di stima degli indici geneti-
ci:la cosiddetta valutazione genomica
single-step, una metodologia di calco-
lo che permette di tener conto con-
temporaneamente delle informazioni
di pedigree tradizionali e delle infor-

58 INFORMATORE ZOOTECNICO

Tabella 2 - Grazie al progetto Big sono stati sviluppati numerosi indici

genetici e indici aggregati

ago-21 Indice genetico Eta al primo parto

dic-21 Indice genetico + Indice aggregato Intervallo tra parti, days open e riproduzione
ago-22 Indice aggregato Benessere mammella

dic-22 Indice genetico Longevita funzionale e cellume somatiche
apr-23 Indice genetico l;nojsgﬁgﬁgeé ;éi;smtenza,

lug-23 Indice aggregato Arti e piedi

dic-23 Indice genetico Brucellosi, paratubercolosi e tubercolosi
dic-23 Indice genetico Facilita al parto e mungibilita

Fonte: Stefano Biffani, Fieragricola Verona 2024.

mazioni genomiche. Il tutto a vantaggio
dell'accuratezza della stima. Possiamo
affermare che Anasb & stata la prima
associazione bufalina al mondo a uti-
lizzare questa metodologia, aprendo
nuovi orizzonti selettivi per la specie”.
In poco piu di due anni di attivita, grazie
al progetto Big sono stati sviluppati 13
indici genetici e 3 indici aggregati, tutti
finalizzati alla sostenibilita (tabella 2).
Continua Biffani: "Si € cominciato con
un indice genetico per l'eta al primo
parto, passando per la longevita fun-
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zionale e le cellule somatiche, per la
locomozione e gli arti-piedi, la persi-
stenza della lattazione, la brucellosi e la
paratubercolosifino alla facilita di parto
e alla mungibilita. Tutti strumenti gia a
disposizione degli allevatori e che rap-
presentano delle novita assolute per al
Bufala mediterranea italiana".

Informazioni anche su femmine
e giovani animali

Oltre arappresentare delle novita asso-
lute, questi nuovi strumenti e in partico-




lare la genomica forniscono informazioni molto pit accurate
sia suimaschi ma soprattutto sulle femmine, aiutando quindi
a valorizzare tutto il patrimonio zootecnico nazionale.

"E possibile valorizzare in particolare i soggetti giovani —
spiega Biffani - che possono ora essere valutati alla nascita e
con unamaggiore accuratezza. Per non parlare dei vantaggi
anche per quanto riguarda I'annoso problema della verifica
delle parentele”.

Il progetto Big, in definitiva, rappresenta un impressionante
salto in avanti per la specie bufalina e attraverso i nuovi stru-
menti genomici prodotti fornisce le basi per raggiungere, in
tempi pit brevi, importanti obiettivi selettivi.

"Obiettivi al passo con i tempi — precisa Biffani - e che ten-
gono conto anche delle attuali esigenze di sostenibilita e
impatto ambientale, garantendo pero il reddito dell'alleva-
tore". )
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MANGIME
DALLATTAMENTO
PER BUFALINI

L'acceleratore delle
performance lattiero-casearie!

Punta ad allevare i tuoi bufalini in modo piu
performante.

Abbiamo concentrato la nostra competenza tecnica e
la nostra conoscenza delle materie prime per sviluppare
una gamma di mangimi d'allattamento in grado di
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soddisfare gli obiettivi di produzione dei tuoi bufalini.

Garantisci lo sviluppo e la crescita ottimale dei tuoi
animali grazie ad una scelta proteica ideale e a dei grassi
adattati alla loro fisiologia.

erOr www.elvor.com/it

Nutrire, proteggere, crescere.
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